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Nazwa stanowiska: Doktorant/ka stypendysta/tka 

Tytuł projektu doktorskiego: Charakterystyka genomu pacjentów z rozpoznaniem sporadycznego raka 
rdzeniastego tarczycy. 

Promotor pracy: Dr hab. Małgorzata Oczko-Wojciechowska 

Wymagania konieczne: 

• studia wyższe 2-go stopnia w dziedzinie informatyki, bioinformatyki, automatyki, matematyki 
lub pokrewnych dziedzinach lub biotechnologii, 

• umiejętności w zakresie statystyki i eksploracji danych, 
• znajomość języków programowania (R lub Python), 
• znajomość systemu Linux, 
• komunikatywność i umiejętności interpersonalne, 
• krytyczne i niezależne myślenie, 
• dobra znajomość języka angielskiego w mowie i piśmie. 

Dodatkowe atuty: 

• umiejętność analizy danych uzyskanych metodą sekwencjonowania nowej generacji (np.: 
WGS, WES, RNA-seq), 

• znajomość narzędzi do analizy danych NGS (np. FASTQC, Trimmomatic, BWA-MEM, GATK, 
Samtools lub inne), 

• znajomość narzędzia Nextflow, 

• znajomość biologii molekularnej i genetyki nowotworów, 

• znajomość baz danych, 

• znajomość systemów kontroli wersji, 

• znajomość narzędzi do konteneryzacji (Docker, Singularity). 

Zakres obowiązków: 

• analiza danych uzyskanych metodą sekwencjonowania nowej generacji (WGS, 
sekwencjonowanie celowane) oraz danych klinicznych pacjentów, 

• dokumentowanie wykonanych analiz, prezentowanie wyników, przygotowywanie publikacji 
naukowych, 

• interpretacja uzyskanych wyników we współpracy z pozostałymi członkami zespołu. 
 

Opis projektu: 

W projekcie planowana jest analiza około 1000 genomów uzyskanych od pacjentów ze 
zdiagnozowanym sporadycznym rakiem rdzeniastym tarczycy. Planuje się ocenę kodujących 
i niekodujących sekwencji DNA, wariantów punktowych, wariantów strukturalnych oraz 
pseudogenów. Sekwencje genomów pacjentów zostaną porównane z dostępnymi bazami genomów 
zdrowych dawców w populacji polskiej i innych krajów, co pozwoli na unikalną w skali światowej 
analizę. Planowane jest również przeanalizowanie ok. 200 sporadycznych guzów RRT w celu oceny 
wariantów somatycznych. Uzyskane wyniki pozwolą scharakteryzować genom pacjentów z rzadkim 



nowotworem jakim jest rak rdzeniasty tarczycy, aby zrozumieć wpływ czynników genetycznych linii 
zarodkowej na chorobę, a także innych czynników klinicznych, co pozwoli na stworzenie repozytorium 
genomu sporadycznego raka rdzeniastego. 

Zapytania dotyczące projektu proszę kierować na adres 

malgorzata.oczko-wojciechowska@gliwice.nio.gov.pl  

Warunki zatrudnienia: Stypendium doktoranckie: 48 miesięcy w wysokości 6000 zł/m-c brutto brutto  

Dodatkowe informacje:  

Projekt doktorancki realizowany będzie w ramach szkoły doktorskiej pn. „Wspólna Szkoła Doktorska”. 

Szczegółowe informacje o rekrutacji do szkoły doktorskiej znajdują się na stronie internetowej WSzD: 

https://rekrutacja.polsl.pl/szkola_doktorska/. Przyjmowanie dokumentów w ramach procedury 

rekrutacyjnej do Wspólnej Szkoły Doktorskiej trwa do dnia 20.08.2023. 


